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Resumen de la actividad investigadora
Edian Franklin Franco De Los Santos, perteneciente al área de Ciencias Básicas y Ambientales, ha desarrollado una producción científica compuesta por 41 publicaciones con un índice h de 7 y 227 citas registradas en OpenAlex. Su trabajo se caracteriza por un alto nivel de acceso abierto, alcanzando el 85.4% de sus documentos, y muestra una especialización en autoría única en dos ocasiones, siendo autor principal en el 100% de sus contribuciones. Las líneas de investigación principales abarcan disciplinas como la biología, la genética, la biología computacional y la medicina, con énfasis en el estudio de genomas y bacterias. No se registran roles de autoría correspondiente en su trayectoria documentada, manteniendo una participación exclusiva como primer autor en sus publicaciones.
Evolución científica
La producción científica del investigador muestra una tendencia general de crecimiento, pasando de tres publicaciones anuales entre 2018 y 2019 a un máximo de ocho en 2025, aunque se registra una disminución a dos en 2026. En cuanto al impacto, las citas acumuladas presentan una fluctuación notable, con un pico significativo de 104 referencias para las obras de 2021, mientras que los años anteriores y posteriores muestran volúmenes inferiores. Las líneas de investigación más recientes, identificadas por sus términos y años medios de aparición, incluyen temas como biofertilizantes y la situación en América Latina, que corresponden a los periodos 2026 y 2025 respectivamente. Asimismo, durante el año 2024 surgieron enfoques relacionados con la preparación, la pandemia, la salud pública y la gobernanza corporativa, marcando una diversificación temática en la producción más actual.
Colaboración nacional e internacional
La colaboración científica presenta un carácter predominantemente nacional y regional, con Brasil y la República Dominicana como los principales socios, sumando 49 publicaciones conjuntas. La participación internacional se limita a contribuciones menores de Estados Unidos, India, Portugal y el Reino Unido, las cuales no superan las seis publicaciones en conjunto. Las instituciones más activas en esta red de cooperación son la Universidade Federal do Pará y el Instituto Tecnológico de Santo Domingo, seguidas por la Universidade Federal de Minas Gerais. En el ámbito de los coautores, Rommel Thiago Jucá Ramos destaca con 30 colaboraciones, mientras que Vasco Azevedo y Luis Orlando Maroto-Martín completan el grupo de investigadores más frecuentes. La estructura de la red refleja una fuerte integración con entidades académicas de Brasil y la República Dominicana, con una presencia internacional marginal.
Análisis de los indicadores
Edian Franklin Franco De Los Santos, adscrito al departamento de Ciencias Básicas y Ambientales, ha registrado una producción de 41 publicaciones con una tendencia creciente que alcanza su máximo en 2025 con 8 documentos. La actividad investigadora muestra un impacto variable en las citas, destacando un pico de 104 referencias para los trabajos de 2021, lo que eleva la media general a 5.54 citas por publicación y resulta en un índice h de 7. Temáticamente, la producción se concentra en áreas como biología, genética y ciencias de la computación, aunque todas las 41 publicaciones carecen de clasificación por cuartil JCR. La difusión de los resultados es mayoritariamente en acceso abierto, con un 85.4% de los documentos disponibles bajo esta modalidad. En cuanto a la colaboración, el investigador mantiene un rol exclusivo como primer autor en el 100% de sus trabajos, estableciendo vínculos internacionales principalmente con Brasil y la República Dominicana.
Indicadores bibliométricos (fuente autoritativa)
	Indicador
	Valor

	Publicaciones
	45

	Citas (OpenAlex)
	248

	Índice h (OpenAlex)
	7

	Media citas/pub.
	7.09

	% Q1
	34.3% (SJR)

	% Acceso abierto
	84.4%


Principales líneas de investigación
Biology, Gene, Genetics, Computational biology, Computer science, Genome, Medicine, whole genome sequencing, Gene expression, RNA-Seq, Transcriptome, Artificial intelligence, antimicrobial resistance, Metagenomics, Escherichia coli
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